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Ontocancro

 Ontocancro é uma ontologia extensível e possui uma 

arquitetura projetada para facilitar a integração de dados 

originários de diferentes bancos de dados públicos.

 A Ontocancro está armazenada em uma base de dados 

de conhecimento projetada para ser uma fonte de 

informação sobre a integração de dados de 

transcriptoma e interatoma envolvidos em vias 

metabólicas (gene pathways) de relacionadas a câncer.
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Ontocancro - conceitos

 Interatoma: Interações proteína-proteína.

 Transcriptoma: Conjunto de todos os genes expressos em 

uma célula.

 Ontologia: Especificação explícita de uma conceitualização, 

ou seja, especificação formal de termos e seus 

relacionamentos.



NCI - http://pid.nci.nih.gov/
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http://pid.nci.nih.gov/


NCI - Pathway
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KEGG - http://www.genome.jp/kegg/
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http://www.genome.jp/kegg/


GeneOntology -

http://www.geneontology.org/
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http://www.geneontology.org/


BioCarta - http://www.biocarta.com/
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http://www.biocarta.com/


Reactome - http://www.reactome.org/
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http://www.reactome.org/


UniProt - http://www.uniprot.org/
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http://www.uniprot.org/uniprot/P55211


HUGO - http://www.genenames.org/
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http://www.genenames.org/


String - http://string.embl.de/
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http://string.embl.de/


Arquitetura da Ontocancro
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Resultados Obtidos até agora...

 Vias: 

 mais de 120

 Genes:

 1428

 Bancos:

 9 

 Interações entre genes:

 mais de 9000
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